Corona-omica BR MCTI identifica novas
linhagens da COVID-19 na regiao do Vale do
Rio Pardo-RS
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A Rede Virus-MCTI comunica que a Rede Corona-Omica BR-MCTI, através do Laboratério de
Microbiologia Molecular (Universidade FEEVALE, Novo Hamburgo, Rio Grande do Sul), que
analisou recentemente os genomas de SARS-CoV-2 de doze amostras oriundas de diagndsticos
recentes realizados pela Universidade de Santa Cruz do Sul (UNISC), regido do Vale do Rio
Pardo, RS, uma regido da qual ainda ha poucos genomas do virus descritos e caracterizados.

Os genomas sequenciados foram primeiramente analisados através da plataforma online
Pangolin, e foram caracterizados como pertencentes as linhagens B.1.1.28, P.1 e P.2 (Figura
1). Além disso, as leituras de cada amostra foram comparadas com a sequéncia referéncia
(NC_045512) e observou-se mutacfes ndo sinbnimas de aminoacidos na proteina Spike (S),
varias ja descritas anteriormente para estas linhagens, assim como outras ainda nao descritas
(Figura 1), enfatizando a continua evolug&o do virus.
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Figura 1. Mutagdes ndo sinbnimas de aminodcidos na proteina Spike (S) de genomas de SARS-CoV-2 circulantes na regiéo de Santa Cruz do Sul,
incluindo aquelas jé descritas anteriormente para estas linhagens, assim como outras ainda nédo descritas (destacada em vermelho)

Os pesquisadores responsaveis e a Rede Corona-6mica.BR MCTI enfatizam a importancia de
parcerias entre universidades para aumentar a abrangéncia da vigilancia genémica no pais e
reiteram a importancia da agao continuada no enfrentamento a Pandemia de COVID-19 e acdes
locais localizadas de defesa a saude publica.

As sequéncias e dados clinicos associados serdo disponibilizadas em breve em bancos de dados
para utilizacao por outros grupos de pesquisa.

Em caso de necessidade de informagfes pessoais dos pacientes para rastreamento, a Vigilancia
Sanitaria podera entrar em contato com a pesquisadora responsavel: Andréia Valim UNISC tel: 51
9335-7393 e-mail: avalim@unisc.br.
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